
 

Nueva cepa

Las mutaciones del coronavirus correspondientes a la denominada «variante de Río de
Janeiro» fueron encontradas en una muestra en Argentina. De los últimos genomas que
secuenciamos entre noviembre y diciembre encontramos uno en el que pudimos
identificar las seis mutaciones correspondientes a la variante de Río de Janeiro», confirmó
a Télam Josefina Campos, coordinadora de la Plataforma de Genómica y Bioinformática
del Anlis-Malbrán.
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